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UN GENOME, DES PROTEOMES

En 1994, lors d'un symposium a Sienne (ltalie) sur le theme : « 2D Electrophoresis : from
protein maps to genomes », Marc Wilkins utilise pour la premiere fois le terme de « protéome »,
par analogie a celui de « génome ».

Le protéome, entité dynamique et complexe, désigne I'ensemble des protéines exprimées dans
un organisme, un organe, une cellule ou un compartiment cellulaire @ un moment donné et sous
des conditions données.

La « protéomique » est la science qui s’attache a étudier les protéomes dont 'analyse nécessite
des étapes d’extraction, de séparation, de dosage et d’identification des protéines.

Décrire une technique mise en ceuvre dans chacune des étapes de I’analyse protéomique.

Cette analyse protéomique a permis de montrer que I'étude du génome et du transcriptome
n’est pas suffisante pour prédire l'expression des protéines. Des mécanismes de régulation
contribuent a la diversité d’expression cellulaire des protéines.

En prenant appui sur des exemples, exposer comment ces mécanismes de régulation
permettent d’obtenir des protéomes a partir d’'un génome.

DOCUMENTS :
- DOCUMENT 1 : définition des protéomes et perspectives

Source : extrait de I'introduction d’un article de la revue Nature du 20 mai 2014
http://www.nature.com/nature/journal/v509/n7502/full/nature13319.html

- DOCUMENT 2 : illustration de la diversité des protéomes issus d’'un méme génome

Source : https://www.thermofisher.com/fr/fr/lhome/life-science/protein-biology/protein-biology-learning-
center/protein-biology-resource-library/pierce-protein-methods/overview-post-translational-modification.html




DOCUMENT 1 : définition des protéomes et perspectives

Proteomes are characterized by large protein-abundance differences, cell-type- and time-
dependent expression patterns and post-translational modifications, all of which carry biological
information that is not accessible by genomics or transcriptomics. [...]. The information
assembled from human tissues, cell lines and body fluids enabled estimation of the size of the
protein-coding genome, and identified organ-specific proteins [...]. Analysis of messenger RNA
and protein-expression profiles of human tissues revealed conserved control of protein
abundance, and integration of drug-sensitivity data enabled the identification of proteins
predicting resistance or sensitivity. The proteome profiles also hold considerable promise for
analysing the composition and stoichiometry of protein complexes. [...].

Source : extrait de 'introduction d’'un article de la revue Nature du 20 mai 2014
http://www.nature.com/nature/journal/v509/n7502/full/nature13319.html

DOCUMENT 2 : illustration de la diversité des protéomes issus d’'un méme génome
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